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iHola lector! Bienvenido a una nueva edicion del Noti Camborough®. En nuestra edicion anterior, conociste un poco sobre
el programa GNX, ahora te invitamos a que conozcas un poco mas sobre la Seleccion Genomica basada en parentesco.
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iNo te la puedes perder!
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Un arbol genealdgueo de o-por{'wm,ota—ate/s

En 2013, el programa genético de PIC®
introdujo la seleccion gendmica basada en
relaciones (RBGS, por sus siglas en inglés),
la cual consiste en evaluar una relacion
real entre animales, por medio de pruebas
de muestras de tejidos y un analisis mas
preciso de datos, con el fin de identificar
el desempefo genético de cada miembro
de la familia. Asimismo, este tipo de
seleccion ha ayudado a acelerar el
mejoramiento de caracteristicas
economicas en las granjas comerciales.
iConoce tres principios basicos que
permiten una exitosa seleccion gendmica!:

impactan caracteristicas zootécnicas en la produccion, por ejemplo, el

Se debe conocer un gran numero de fragmentos del ADN que

Gen ESR (Nacidos totales) o el Gen RN (Calidad de la carne).

Construir una base de datos robusta y completa. En este punto, PIC®

identifica datos con la informacion fenotipica de los animales.

Recuerda que un fenotipo es la expresion externa del ADN, la cual
podria estar o no condicionada por el ambiente, por ejemplo, el
numero de pezones, la robustez, cuanto crecio un animal y cuanto

alimento necesito para su crecimiento.

Una vez consolidado y evaluado lo anterior, se establece la relacidn
real entre los individuos. Para este punto, se desarrollé un modelo
predictivo que indica cual individuo va a ser portador y va a transmitir
y expresar las caracteristicas deseadas a las siguientes generaciones.

nacimiento de wuna camada, se
con5|dera gue cada lechéon podria tener
las mismas caracteristicas genéticas, sin
embargo, no por tener los mismos padres,
saldran iguales. En la medida en que mas
analisis se realizan de manera individual a
cada lechon, el individuo se puede evaluar
de forma mas precisa y detallada.

Conoce cOmo
podrian relacionarse
genéticamente los
animales

iSobiay gl ww genotipo &y lar informacidn genético en forma de ADN gue posee codor indiniduno?

Cada padre
tiene dos
copias en su
ADN...
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.y pueden pasar
diferentes

\J = combinaciones de

o Sus genes a sus
lechones.

Gemelos Idénticos

En el caso de gemelos idénticos,
comparten los mismos genes, teniendo
una relacion genética del 100%.

Si dos hermanos(as) estan igual o muy
relacionados genéticamente, el desempeno de uno
es un fuerte indicador del desempeno del otro

Otro Extremo
Dos hermanos(as) podrian tener
diferentes combinaciones del
ADN de sus padres, siendo poco
relacionados genéticamente

N4

Similitud

F*‘ robable

Algunos hermanos(as)
tendran mas genes en
comun provenientes de
sus padres que otros.
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La relacion asumida como su nombre lo indica, no muestra un dato o una cifra real sino asumida. Es aquella que se
presentaba en la seleccion tradicional vista en la Edicion 1-21 y es la que se esperaba transmitir a las siguientes
generaciones; en esta no se han realizado pruebas de muestras de tejidos ni analisis de datos. Por otro lado, |a
relacion verdadera se presenta en esta seleccion gendmica y es la que efectivamente se generd por el uso del
modelo predictivoy sus respectivos analisis de muestras de tejidos y datos.

Por ejemplo, en

izquierda, se observa que el lechéon del
circulo azul, recibio un 62% de las
caracteristicas genéticas de sus padres

esta

imagen de

gracias a la seleccion gendmica.

En esta imagen de |la derecha, se observan
hermanos de una misma camada, unos
con iguales condiciones y otros con

similitudes. jRecuerda que no por tener
los mismos padres, seran iguales!
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Productividad
de |a hembra

Las siguientes graficas muestran |la comparacion entre dos periodos
sobre |la aceleracion de la mejora genética desde diversos frentes. En
estas se puede observar como el impacto de las nuevas tecnologias,
ha permitido producir un mayor numero de lechones de mayor
calidad y con mayor peso, un mejor porcentaje de una menor

Para PIC® fue de gran impacto
comenzar a implementar seleccion
genomica, debido a que obtuvo una
mejora general del 35% en todas
las caracteristicas de su base

Crecimiento
rapido y
eficiente

objetivo de mejoramiento. ey W mortalidad desde el destete hasta la ceba, un mayor crecimiento en
iRecordemos cuales son!: e la ceba con una mejor tasa de conversidn alimenticia, y lo mejor es
sistema

que jTodo esto permite obtener canales de mas valor!

Valor de
la Canal

Mejora de cantidad y calidad Aumento de rusticidad Mejora de crecimiento e Mejora de la calidad de la
de lechones Sobrevivencia pre-destete indice de conversion canal
2006-2012 ® 2013-2020 2006-2012 ® 2013-2020 2006-2012 ® 2013-2020 2006-2012 * 2013-2020
sy € el &SI
. ® v )
: imi Mejora de Mejora de -
Nacidos 0,8 Lechones 1,1lechones | ., . - 0,5% por ano +1,43% mejora Crecimiento 5 DOJ 7 o/di o 02‘; di Profundidad. 0,17 mmde o 2A43mmde
Totales por afio ® por ano ik ® por ano por dia 02 % L g_ 14 POr | dellomo  mejora por afio mejora por ano
por afno ano _ » .
Esta variable explica como en el primer periodo iObtencion de mas carne!
Peso al ) ) se presentaban mas muertes de lechones por Tasa de 15_3 menos de 40_5 menosde | .
nacimiento * ijng_fdn;/ > ijﬁ;ﬂ;ﬂf ano por consecuencia de su peso al nacimiento. CONTBIcitn :Ilment;} FJ;?’V ® E“m‘iﬂt;} D;JF Dorsal -0,33 mm ® - 0 mm
Al mejorar su peso, mejora su sobrevivencia y su alimenticia aEONEEe Ty & ganhacotie Se ha mantenido
capacidad de adaptacion en el entorno. pEIG polano PESEEaT 2o relativamente estable

Caracteres de Crecimiento y Canal

Caracteres Reproductivos y de Rusticidad (Capacidad de adaptacion)

iSi es genial! Ademas, ¢Recuerdas el modelo BLUP (Predictor del Valor
Genético Estimado) que vimos en la Edicion 1-21? Aquel programa
genético basado en la relacion entre animales con enfoque en su pedigri
y la recopilacién de datos. Este modelo se modifica al incluir en el
analisis muchas muestras de ADN y para el afio 2013 se tenia una base
de datos de mas de 400.000 animales genotipados (analisis de variacion
existente en el genoma o ADN) que ha aumentado unos 100.000

i ®
Algo importante, es que PIC® cuenta con animales al afio.

una base de datos de clientes donde se
recopila informacion sobre el rendimiento

comercial. Esta data incluye resultados

reproductivos de mas de un millon de
cerdas y rendimientos de 7,1 millones de
cerdos, los cudles a su vez, muestran

iSin duda, no hay ninguna empresa que haga una inversion tan
grande en mejora genética como PIC®!
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iAhora que conoces mas sobre E (0’,

este tipo de seleccion, no te

. . . 1. Gran numero de 2. Gran numero de 3. Metodologiasy
olvides de los tres requisitos o - fragmentos evaluados muestras en animales algoritmos genéticos
principios basicos que permiten desde el impacto con pedigriy con con estadistica
una exitosa seleccion genémica! economicoa lo largo informacion fenotipica avanzada para
del genoma o ADN. precisa. calculos mas precisos.

Cuando se juntan estos 3 elementos mencionados anteriormente, se produce el fenomeno de
imputacion, donde se pueden identificar los mejores individuos para que transmitan una
descendencia con las caracteristicas especificas que se quieren mejoratr.

¢QUIERES CONOCER MAS SOBRE EL FENOMENO DE IMPUTACION?

iNO TE PIERDAS NUESTRA SIGUIENTE EDICION DEL NOTI CAMBOROUGH® DONDE CONOCERAS
MAS SOBRE IMPUTACION Y SUS DATOS MAS RELEVANTES!




